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1. EMitmipgy A R iE(translation) ¥ E A ta ey —EM E N BIT 7(A) @il (B) 4
R ©C) ki (D) &AM (B #1=-

2. THHR—EBTEFHEAE N>R ESTEER ?(A) B B) iR (C) M (D) A&
W (E) AR

3. R EXRRAABRSITHA—HHLEEME ?(A) D-serine ; (B) Tyrosine ; (C)
Serotonin ; (D) Acetylcholine ; (E) Insulin °

4. MR- EFHBZEA? (A) MEE > B) KAEEAE 0 (C) KIETRE S (D) XM
¥(E) hs o

5. FH|AN—# & M8 4 exoskeleton ? (A) 4% ; (B) #%]; (C) E.L T ; (D) #4; (E) ®
§Z o

6. THA—BMAEMETLERTES?A) ARILERE S B) KBRHA  (C) daFfIfRE >
(D) 42k 5 (E) BR#E -

7. A#tafady RNA splicing ¥ & £ e e R — B4 E RN EIT 7(A) mfoin ' B) @i g |
(C) #érat s (D) BHAALDH 5 (E) &= -

8. THIA—#MMAMAERRTTHENHAN?(A) ABILEREE S B) A BERFE S (O
WmdE (D) hitknE . E) SRAEH

9. HERH @I (A)— Gt B)— Ml  (O)—#HRF  D)EILREEEKRK
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1. U ta fo N By 45 8 T HEG AR —# B B W 7 (A) plasma membrane @ (B) endoplasmic

reticulum » (C) mitochondria » (D) nucleus » (E) nucleolus °
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1. DNA polymerase 2. RNA polymerase
3. Endocytosis 4. Calcitonin

5. Glycogen 6. Mitosis

7. Telomere 8. Ribosome

9. Glycosylation 10. SA node
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1~ 35 E & taBuiB #A(cell cycle) it 3OA &0 A6 & M EAFHAS &) -

2 RABME -G R AR BAOHY > IHREDNAEEAELFBTHAS : (15%9)
SGGATCCGTATGGGGCCCTGGCGTCCGGTAGCTTTAGGTCGTACGGTACATTTC
GTAGTCGGGGTCGTCGCATAGATGTCAATCTTCCGTGGAATAGGTCCCCGT?
(a) FHHE HBEHK DNA Y ZHBRAF FIGEHR 5 3] 3)

(b) #E H & coding region
() #RIFE coding region » H LA FHEH/HL  BHTHIFRZEZAEAF -

Second mRNA base
§ C t j

FirstmRNA base (5’ end of codon)
Third mRNA base (3’ end of codon)
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